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INSTRUGOES

Verifique se este CADERNO DE QUESTOES corresponde ao Processo Seletivo para o qual vocé esta
inscrito. Caso nao corresponda, solicite ao Fiscal da sala que o substitua.

Esta PROVA consta de 25 (vinte e cinco) questdes objetivas.

Caso o CADERNO DE QUESTOES esteja incompleto ou apresente qualquer defeito, solicite ao Fiscal da
sala que o substitua.

Para cada quest&o objetiva, existe apenas uma (1) alternativa correta, a qual devera ser assinalada na
FOLHADE RESPOSTAS.

Os candidatos que comparecerem para realizar a prova nao deverao portar armas, malas, livros,
magquinas calculadoras, fones de ouvido, gravadores, pagers, notebooks, telefones celulares, pen drives
ou quaisquer aparelhos eletrénicos similares, nem utilizar veus, bonés, chapéus, gorros, mantas, lencos,
aparelhos auriculares, proteses auditivas, 6culos escuros, ou qualquer outro adereco que lhes cubra a
cabeca, 0 pescoco, os olhos, os ouvidos ou parte do rosto, sob pena de serem excluidos do certame. Os
relégios de pulso serao permitidos, desde que permanegam sobre a mesa, a vista dos fiscais, até a
conclusao da prova. (conforme subitem 7.10 do Edital de Abertura)

E de inteira responsabilidade do candidato comparecer ao local de prova munido de caneta
esferografica, preferencialmente de tinta azul, de escrita grossa, para a adequada realizagao de sua
Prova Escrita. Nao sera permitido o uso de lapis, marca-textos, réguas, lapiseiras/grafites e/ou
borrachas durante arealizagao da prova. (conforme subitem 7.15.2 do Edital de Abertura)

Nao sera permitida nenhuma espécie de consulta em livros, cédigos, revistas, folhetos ou anotagdes, nem
0 uso de instrumentos de calculo ou outros instrumentos eletrénicos, exceto nos casos em que forem pré-
estabelecidos no item 13 do Edital. (conforme subitem 7.15.3 do Edital de Abertura)

Preencha com cuidado a FOLHA DE RESPOSTAS, evitando rasuras. Eventuais marcas feitas nessa
FOLHA a partir do nimero 26 serdo desconsideradas.

Aoterminara prova, entregue a FOLHADE RESPOSTAS ao Fiscal da sala.

A duracdo da prova é de duas horas e trinta minutos (2h30min), ja incluido o tempo destinado ao
preenchimento da FOLHA DE RESPOSTAS. Ao final desse prazo, a FOLHA DE RESPOSTAS sera
imediatamente recolhida.

O candidato somente podera se retirar da sala de prova uma hora (1h) apés o seu inicio. Se quiser
levar o Caderno de Questées da Prova Escrita, o candidato somente podera se retirar da sala de
prova uma hora e meia (1h30min) apés o inicio. O candidato ndao podera anotar/copiar o gabarito de
suas respostas de prova.

Apds concluir a prova e se retirar da sala, o candidato somente podera se utilizar de sanitarios nas
dependéncias do local de prova se for autorizado pela Coordenacdao do Prédio e se estiver
acompanhado de um fiscal. (conforme subitem 7.15.6 do Edital de Abertura)

Ao concluir a Prova Escrita, o candidato devera devolver ao fiscal da sala a Folha de Respostas (Folha
Optica). Se assim nao proceder, sera excluido do Processo Seletivo. (conforme subitem 7.15.8 do Edital de
Abertura)

A desobediéncia a qualquer uma das recomendagbes constantes nas presentes instrucdes podera
implicara anulacao da prova do candidato.
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FB O sequenciamento pelo método de Sanger permite

determinar a sequéncia de nucleotideos de um frag-
mento de acido nucleico e consiste na separagdo, por
tamanho, de subconjuntos de moléculas de DNA. As
alternativas abaixo apresentam componentes essenciais
para realizagdo desse método, EXCETO:

(A) DNA-molde, o qual pode ser obtido a partir de
amplificagdo por PCR.

(B) deoxinucleotideos (dNTPs).

(C) dideoxinucleotideos (ddNTPs) ou terminadores de
cadeia.

(D) primers direto (forward) e reverso (reverse) na
mesma reacao.

(E) DNA polimerase.

X FAURGS

Considere as afirmacdes sobre sequenciamento de
nova geracao (NGS — Next-Generation Sequencing).

I - Permite a identificacdo de mutacdes germinativas
e somaticas.

II - DNA circulante livre de células (cfDNA — cell-free
DNA) e DNA circulante livre de células derivado do
tumor (ctDNA - tumor-derived cell-free DNA)
podem ser analisados por NGS.

III- A plataforma Jfon Torrent (tecnologia de semicon-
dutor) baseia-se no sequenciamento por sintese
com deteccdo de fluorescéncia.

IV- E uma técnica de alto rendimento que permite a
analise simultdnea de inimeras amostras.

Quais estdo corretas?

(A) Apenas I.

(B) Apenas II e III.
(C) Apenas III e IV.
(D) Apenas I, Il e IV.
(B) I, II, Il e IV.

FAURGS — HCPA - Edital 01/2020

GEX Numere a segunda coluna de acordo com a primeira,
associando as etapas envolvidas no sequenciamento de
nova geragao as suas respectivas descricoes.

(1) Preparo da biblioteca de DNA
(2) Sequenciamento
(3) Analise dos dados

( ) Chamada de bases, alinhamento de sequéncias,
identificacdo e anotagao de variantes.

( ) Imobilizagao de cada fragmento de DNA em uma
fase solida, amplificacdo clonal e hibridizagdo do
primer a extremidade contendo a sequéncia adap-
tadora.

( ) Envolve PCR multiplex com primers-alvo especificos,
fragmentacdo mecanica ou enzimatica e adicao de
adaptadores nas extremidades.

( ) Amplificagcdo clonal para aumentar o sinal de
deteccao.

A sequéncia numérica correta de preenchimento dos
parénteses da segunda coluna, de cima para baixo, €

(A)3-2-2-1.
(B)2-1-1-3.
(C)3-2-1-2.
(D)y3-1-2-1.
(E) 2-3-1-2.

W Assinale com V (verdadeiro) ou F (falso) as afirmacdes
abaixo que envolvem a analise de dados obtidos de
sequenciamento de nova geragao.

( ) A etapa que envolve a traducdo do sinal obtido
durante o sequenciamento em uma sequéncia de
bases é conhecida como anotacdo de variantes. O
arquivo gerado é o FASTQ.

() Os milhares de fragmentos de DNA sequenciados
serdo comparados a um genoma de referéncia na
etapa de alinhamento de sequéncia.

( ) O arquivo com formato BAM de uma amostra
corresponde ao arquivo comprimido gerado apds o
alinhamento de sequéncia a um genoma de refe-
réncia.

( ) A etapa conhecida como "chamada" de variantes
(variant calling) é utilizada para distinguir variantes
verdadeiras de artefatos de sequenciamento, obje-
tivando a identificacdo das variantes patogénicas e
com significado clinico.

A sequéncia correta de preenchimento dos parénteses,
de cima para baixo, €&

(B) F~V-V-—F.
(C) V-F-V-F.
(D)F-=F-V-V.
(E) F=V—F-V.
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X FAURGS

ER MicroRNAs (miRNAs) sdo pequenos RNAs de fita simples, Em relacdo a técnica de PCR em tempo real, considere
nao codificantes, com aproximadamente 22 nucleotideos o grafico abaixo e assinale a alternativa correta.
de extensdo, que atuam na regulacdo da expressao
génica. Essas moléculas desempenham importante papel
no cancer. miRNAs tecido-especificos podem atuar
como potenciais biomarcadores no diagnéstico, na pre-
dicdo de resposta ao tratamento e na definicdo de
prognostico. Diferentes abordagens metodoldgicas
podem ser utilizadas para a analise da expressdo de
miRNAs. Dentre essas técnicas utilizadas, qual delas
permite que novos miRNAs sejam descobertos?

“aft

008

08

Allele 1 (FAM)

(A) Microarranjo.

(B) RT-gPCR (transcricao reversa e PCR quantitativo . .
em tempo real). . s

(C) Sequenciamento de nova geragao. :

(D) PCR-RFLP (Restriction Fragment Length Polymor- T Rllele (vic)
phism).

(E) PCR digital.

(A) O grafico acima representa um resultado de expres-
sao génica utilizando sondas gene-especificas.

- (B) A utilizacao do fluoréforo SYBR green (verde) é
(I3 Considere as afirmagdes abaixo sobre a técnica de mais recomendada para deteccdo de mutagdo de

MLPA — Multiplex Ligation-dependent Probe Amplification. ponto do que sondas alelo-especificas devido a sua
maior especificidade.

(C) Os produtos da reacao sao detectados na fase
linear do processo de amplificacdo, permitindo uma
quantificagdo mais precisa do que a do inicio da
reacao.

(D) As sondas alelo-especificas do tipo 7agman®
possuem um fluordforo na extremidade 5' e uma

I - A técnica de MLPA é usualmente utilizada para
deteccao de delegdes ou duplicacbes de éxons
inteiros, ou seja, deteccao de CNVs ( Copy Number
Variations).

II - A técnica de MLPA possibilita deteccdo de rearranjos
genomicos equilibrados, como translocagdes ou

inversoes. molécula guencher na extremidade 3' e baseiam-se

III- O status de metilagdo de uma determinada regido no método de transferéncia de energia de resso-
génica também pode ser detectado através do nancia por fluorescéncia (FRET).

ﬂsfpga tecnica de MS-MLPA (Methylation-Specific (E) Para quantificar transcritos de RNA, é opcional

)- realizar a sintese de cDNA utilizando a enzima

. o transcriptase reversa.
Quais estao corretas? P

(A) Apenas L.
(B) Apenas II.
(C) ApenasIell
(D) Apenas I e III.
(B) I, Il eIII.

oL
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fFY As informacdes contidas em bancos de dados publicos

sao essenciais para auxiliar na interpretacao das varia-
¢Oes de sequéncia identificadas no sequenciamento de
DNA. Acerca desses bancos de dados, considere os
paragrafos abaixo.

O banco de dados publico e de livre acesso
retne informagdes sobre variantes e fendtipos associa-
dos. Essas informagdes sao depositadas por diferentes
instituicoes e laboratorios.
Os bancos de dados publicos e
possuem informagdes de variantes tanto germinativas
como somaticas.

e sdo bancos de dados publicos
populacionais utilizados na interpretacdao de variantes
identificadas por sequenciamento de nova geracgao.

Assinale a alternativa que completa, correta e respec-
tivamente, as lacunas dos paragrafos acima.

(A) Clinvar — dbSNP — ClinvVar — gnomAD browser —
1000 Genomes

(B) dbSNP - ClinVar —gnomAD browser — 1000 Genomes
— dbSNP

(C) gnomAD browser — 1000 Genomes — dbSNP — ClinVar
— gnomAD browser

(D) 1000 Genomes — ClinVar — gnomAD browser —
dbSNP — ClinVar

(E) Clinvar — 1000 Genomes — dbSNP — gnomAD
browser — ClinVar

X FAURGS

i) Numere a segunda coluna de acordo com a primeira,
relacionando os disturbios mieloproliferativos com as
suas respectivas alteracdes moleculares utilizadas na
pratica clinica como marcadores de diagnostico, prog-
nostico ou monitoramento.

(1) Leucemia mieloide cronica
(2) Leucemia mieloide aguda
(3) Policitemia vera

() NPM-1
() ALT3
() JAK2
( ) BCR-ABL1

A sequéncia numérica correta de preenchimento dos
parénteses da segunda coluna, de cima para baixo, &

(A)1-2-2-3.
(B) 2-2-3-1.
(C)3-1-1-2.
(D)3-3-2-1.
(E)2-2-1-3.

m Considere as afirmacOes abaixo sobre o cromossomo

Philadelphia.

I - E o resultado da translocagao entre os cromossomos
9e 22.

II - A fusdo génica codifica uma oncoproteina (BCR-
ABL) comumente envolvida em processos de
crescimento e replicacao celular.

I1I- E considerado um biomarcador utilizado para diag-
nostico, definicdo de tratamento e monitoramento
da resposta a droga na leucemia mieloide cronica
(LMOQ).

IV - Na leucemia linfocitica aguda (LLA), a presenca do
cromossomo Philadelphia pode indicar um pior
progndstico para o paciente.

Quais estdo corretas?

(A) Apenas II.

(B) Apenas III.

(C) Apenas I, II e III.
(D) Apenas I, Il e 1V.
(B) I, II, Il e IV.

FER Qual das técnicas, dentre as listadas abaixo, é a mais
comumente utilizada para 0 monitoramento de doenga
residual minima em pacientes com leucemia?

(A) MLPA.

(B) RT-gPCR.

(C) FISH (Fluorescence In Situ Hybridization).
(D) Sequenciamento de Sanger.

(E) Cariotipagem.

iPA Assinale a alternativa correta sobre a extracao de DNA
de tecido parafinado visando as analises em tumores
solidos.

(A) A metodologia de extracao de DNA utilizando
beads magnéticas é a Unica recomendada para uso
em tecido parafinado.

(B) O DNA extraido de tecido parafinado ndo precisa
ser guantificado antes de seu uso na técnica de
sequenciamento de nova geragao.

(C) No contexto da investigagdo de alteragbes somaticas,
a amostra tumoral deve ser previamente avaliada
para adequada disseccao da fragdo com presenca
de neoplasia, a fim de evitar contaminacdo com
células ndo neoplasicas.

(D) O DNA deve ser extraido sempre em processos
realizados sob refrigeracao, devido a labilidade deste
acido nucleico.

(E) A etapa de eluicdo ndo influencia a concentracao

de DNA que sera obtida ao final da extragdo
quando se trata de tecido parafinado.

oL
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FEY Dentre as alternativas abaixo, assinale a que apresenta

a técnica que permite a identificacdo exata dos dois
genes (parceiros) envolvidos em um novo evento de
fusao.

(A) Cariotipagem.

(B) RNA-Seq (Sequenciamento de RNA).
(C) MLPA.

(D) FISH.

(E) Imuno-histoquimica.

X FAURGS

Dentre as alternativas abaixo, assinale a que NAO
corresponde a uma alteracdo em regido génica asso-
ciada a predigdo de resposta a terapia-alvo e/ou ao
prognostico do cancer de pulmdo de nao pequenas
células.

(A) Delegao c.2235_2249del, p.(Glu746_Ala750del) no
exon 19 do gene £GFR.

(B) Mutagcdo de ponto ¢.2573T>G, p.(Leu858Arg),
também conhecida como L858R no exon 21 do
gene EGFR.

(C) FusOes no gene ALK.

(D) Mutagdo ¢.1799T>A, p.(Val600Glu), também conhe-
cida como V600E no exon 15 do gene BRAF.

(E) Mutagao ¢.5864C>G, p.(Ser1955*) no exon 11 do
gene BRCAZ.

IR Cerca de 1% dos pacientes diagnosticados com cancer

de pulméo de ndo pequenas células apresenta fusdes
génicas envolvendo o gene . Nesses pacientes,
estudos clinicos suportam o uso do medicamento
crizotinibe, um

Assinale a alternativa que preenche, correta e respec-
tivamente, as lacunas do texto acima.

(A) ROS1 - inibidor de multiquinases

(B) EGFR— inibidor de tirosina quinase EGFR
(C) BRAF- inibidor de BRAF

(D) BRAF- inibidor da MEK

(E) KRAS - anticorpo monoclonal anti-EGFR

A Considere uma série de amostras de pacientes para

realizar teste com painel de genes por suspeita de
cancer hereditario. Em todos os casos foi encaminhada
a histdria clinica do paciente, incluindo historia pessoal
e familiar de cancer. Assinale, dentre as alternativas
abaixo, aquela que NAO corresponde a paciente com
indicacdo para teste com painel de genes para cancer
hereditario.

(A) Mulher, de 43 anos, diagnosticada com carcinoma
ductal invasor da mama triplo-negativo aos 38
anos de idade, com histéria familiar de cancer:
mae diagnosticada com cancer de ovario aos 48
anos e irma diagnosticada com cancer de mama
aos 42 anos de idade.

(B) Homem com cancer colorretal diagnosticado aos
35 anos de idade e com descricao anatomopatolo-
gica de centenas de polipos coldnicos identificados
na pega cirdrgica.

(C) Menina, de nove meses de idade, diagnosticada
com carcinoma adrenocortical aos trés meses de
vida: mae com cancer de mama pré-menopausico,
tia materna com leucemia na infancia e avd materna
diagnosticada com um sarcoma de partes moles
em idade ndo definida.

(D) Homem com cancer colorretal diagnosticado aos
72 anos de idade, com historia familiar de cancer:
irmdo com carcinoma de laringe aos 71 anos de
idade (fumante e etilista) e pai falecido por hepa-
tocarcinoma relacionado a hepatite C aos 78 anos
de idade.

(E) Mulher diagnosticada com cancer de endométrio
aos 42 anos de idade, cancer colorretal (trans-
verso) aos 43 anos de idade e cancer de duodeno
aos 46 anos de idade. Relata que uma irma foi
diagnosticada com cancer colorretal e de endomé-
trio sincrénicos aos 46 anos de idade e que a mae
faleceu com diagnostico de cdncer de ovario aos
59 anos de idade.

oL
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Uma paciente de 40 anos de idade, diagnosticada com

cancer de mama aos 35 anos de idade e agora investi-
gando uma suspeita de cancer de ovario, € encaminhada
para teste genético. O médico que avalia a paciente
verifica que, na familia paterna da paciente, ha relato
de duas tias com cancer de mama em idade jovem e
avo falecida por cancer de ovario. O médico verifica
também que a paciente ja realizou teste genético para
cancer de mama hereditario no passado (ha cinco anos)
tendo sido realizado sequenciamento de Sanger e MLPA
para os genes BRCA1 e BRCAZ, nao sendo identificada
nenhuma alteragdao patogénica. Considerando essas
informagdes, assinale com V (verdadeiro) ou F (falso)
as afirmativas abaixo.

( ) A paciente no é indicada a realizacdo de teste com
painel de genes, uma vez que ja realizou investi-
gacao dos genes BRCA1 e BRCAZ.

( ) A paciente ndo é indicada a realizacdo de teste com
painel de genes, mas deve realizar-se nova inves-
tigacdo dos genes BRCAI e BRCAZ, uma vez que
uma variante germinativa recente pode ter ocorrido.

( ) A paciente é indicada a realizacio de teste com painel
de genes pelo diagndstico de cancer de mama em
idade jovem e histdria familiar de cancer de mama
e ovario.

( ) A paciente poderia ser submetida a teste genético
com painel de genes, mas seria mais adequado
testar a sua irma de 35 anos, ainda nao diagnosti-
cada com cancer, por ser mais jovem.

( ) A paciente é indicada a realizacdo de teste com
painel de genes para verificar se ha variantes germi-
nativas em genes de predisposigdo ao cancer; e o
material bioldgico ideal para realizar o teste é o
tecido tumoral de mama (tumor emblocado em
parafina).

A sequéncia correta de preenchimento dos parénteses,
de cima para baixo, é

(A) V-V-F-V-F
(B) F-F-V-F-V
(O V-F-V-F-V
(D) F~F-V-F—F
(E) F=V-F-V-V

X FAURGS

IEY Considere as afirmaces abaixo sobre testes moleculares
em tumores solidos.

I - AlteracOes somaticas no gene KRAS estdo associa-
das a sensibilidade ao tratamento com anticorpos
monoclonais anti-£GFR.

II - Investigacdo molecular do gene BRAF é requisito
importante no diagndstico do melanoma metasta-
tico, visto que inibidores do BRAF mutado ja estdo
disponiveis clinicamente.

III- BRAFmutado é preditivo de resposta ao tratamento
do cancer de pulmao de ndo pequenas células.

IV - Investigagao molecular de regides Aotspotsno gene
EGFR é necessaria no cancer colorretal metas-
tatico.

Quais estdo corretas?

(A) Apenas I e III.

(B) Apenas II e III.
(C) Apenas I, Il e 1V.
(D) Apenas II, III e IV.
(B) I, II, Il e 1V.

iB) Em relacdo aos tumores relacionados a mutacdes
germinativas nos genes BRCAI e BRCAZ, assinale a
alternativa INCORRETA.

(A) Cancer de mama em portadores de mutacoes em
BRCA1 apresenta, mais frequentemente, fenotipo
triplo negativo (auséncia de expressdo de receptores
hormonais e HER2), enquanto que, em portadores
de mutagles em BRCAZ, a distribuigdo fenotipica
assemelha-se aos tumores esporadicos.

(B) Por se tratar de genes supressores tumorais,
mutacdes em BRCAI e BRCAZ nao seguem o
modelo dos dois eventos mutacionais (fwo-hit model)
proposto por Knudson. Dessa forma, tumores
relacionados a BRCA ndo apresentam inativacdo do
segundo alelo (alelo selvagem).

(C) Por se tratar de genes supressores tumorais
classicos, portadores de mutagdes germinativas em
BRCAI e BRCAZ sofrem, frequentemente, perda de
heterozigosidade no tumor.

(D) Mutacgbes secundarias somaticas que restauram a
fase de leitura dos genes BRCA1 e BRCAZ ja foram
descritas como mecanismos de resisténcia ao
tratamento com inibidores de PARP e platinas.

(E) Pacientes portadores de mutacbes nos genes
BRCA1 e BRCAZ também apresentam risco
aumentado para o desenvolvimento de cancer
de pancreas.

oL
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PXX A nomenclatura do HGVS (Human Genome Variation

Society) é usada para reportar informagOes a respeito
de variantes encontradas em sequéncias de DNA, RNA
e proteinas e serve como um padrdo internacional para
fins de diagndstico molecular. A respeito das diretrizes
estabelecidas pela HGVS, ¢ INCORRETO afirmar que:

(A) todas as variantes devem ser descritas no nivel
mais basico, o nivel de DNA. Descrigdes em nivel
de RNA e/ou proteinas podem ser fornecidas como
complemento.

(B) todas as variantes devem ser descritas em relacao
a uma sequéncia de referéncia valida, publica
e definida (como, por exemplo: NC_000017.11,
LRG_292, NM_007294.3).

(C) prefixos tais como “g.”, *m.”, “c¢.”, *n.” e “p.”
devem ser utilizados para indicar o tipo de
sequéncia de referéncia utilizada na descricdo
de alteragbes genéticas.

(D) o prefixo “c.” indica que a sequéncia de referéncia
de DNA codificante foi utilizada.

(E) para fins de diagnostico, é obrigatdrio o uso do
cédigo de uma letra para variantes proteicas.

X FAURGS

De acordo com a nomenclatura HGVS, considere as
descricOes abaixo, baseadas na sequéncia de referéncia
de DNA codificante.

c.874inv, c.845T>A, c.142_144delinsTGG, c.T816A,
€.1704+1dup

Quantas dessas descriges estdo corretas?

(A) 1.
(B) 2.
(C) 3.
(D) 4.
(E) 5.
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PPA Considere as afirmages abaixo, em relacdo as etapas
criticas da carcinogénese.

I - Células tumorais adquirem a capacidade de se
proliferarem cronicamente. Essa proliferacao
exacerbada da-se em decorréncia de mutagoes
em oncogenes e genes supressores de tumor.

II - Devido ao fato do mecanismo apoptotico servir
como uma barreira natural para o desenvolvimento
de cancer, sabe-se que células tumorais sao menos
resistentes a apoptose.

III- Ndo existem diferencas entre células normais e
tumorais nos processos de regulacdo metabdlica e
producdo de energia (ATP).

IV- As células tumorais adquirem autossuficiéncia na
sinalizagao de processos que estimulem divisao e
crescimento celular. Além disso, estas células
tornam-se insensiveis a sinais que inibam o cresci-
mento.

Quais estdo corretas?

(A) Apenas II.

(B) Apenas III.

(C) ApenasIelV.
(D) Apenas I, Ill e V.
(E) I, II, Il e 1V.

PEX Em relacdo a bidpsia liquida, assinale a alternativa
INCORRETA.

(A) cfDNA esta presente em individuos com e sem
cancer.

(B) ctDNA representa a maior parte do cfDNA de um
paciente com cancer.

(C) O uso da bidpsia liquida ainda é restrito na pratica
clinica, em parte, devido ao conhecimento limitado
em relagdo a variabilidade e complexidade do
processo de liberacdo de DNA na circulacdo.

(D) A mutacdo T790M no gene E£GFR pode ser avaliada
por bidpsia liquida na impossibilidade de uma bidpsia
tecidual.

(E) ctDNA representa uma pequena parcela do cfDNA
de um paciente com cancer metastatico.

oL
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PYA Assinale com V (verdadeiro) ou F (falso) as afirmacdes

abaixo relacionadas a biologia tumoral.

( ) Mecanismos epigenéticos estdo envolvidos no
processo de carcinogénese e incluem a metilagao
do promotor de genes supressores de tumor.

( ) O conceito de clonalidade, muito estudado em
neoplasias hematoldgicas, nao se aplica aos pro-
cessos relacionados a carcinogénese de tumores
solidos.

( ) A teoria de envolvimento de células-tronco tumo-
rais nos processos de carcinogénese de tumores
sdlidos e de resisténcia a tratamentos nao foi
comprovada, tendo sido recentemente descartada.

( ) Um dos principais mecanismos de estimulo a
proliferacdo e a sobrevivéncia celular observado no
desenvolvimento de tumores solidos é a ativagdo
de vias de sinalizacdo celular por meio de mutagbes
de ganho de funcdo em genes supressores de
tumor.

( ) O microambiente tumoral tem influéncia sobre a
disseminagdo de células tumorais no processo de
metastatizacdo de tumores sélidos.

A sequéncia correta de preenchimento dos parénteses,
de cima para baixo, é

(A) V-F-F-V-F
(B) F=V-V-F-V
() V-F-V-F-V
(D) F-F-V-F-F
(E) V-F-F-F-V

X FAURGS

Numere a segunda coluna de acordo com a primeira,
associando os genes as suas respectivas sindromes de
predisposicdo ao cancer.

(1) RET
(2) EPCAM
(3) VHL
(4) APC
(5) CDHI

( ) Cancer gastrico difuso hereditario

( ) Polipose adenomatosa familiar

( ) Von Hippel-Lindau

( ) Neoplasia enddcrina multipla tipo IIB
( ) Sindrome de Lynch

A sequéncia numérica correta de preenchimento dos
parénteses da segunda coluna, de cima para baixo, &

(A)3-2-1-4-5
(B)4-2-3-1-5
(C)4-3-5-1-2
(D)5-4-3-1-2
(E) 5-4-3-2-1
(%
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EDITAL N° 01/2020 DE PROCESSOS SELETIVOS

GABARITO APOS RECURSOS

PROCESSO SELETIVO 08

BIOLOGO I, BIOMEDICO I ou FARMACEUTICO-BIOQUIMICO I

(Diagndstico Molecular em Neoplasias)

oi.| D | [11.| B | |21.]| C
02.| D | [12.] € | |22.| ¢C
03.| C | [13.| B | |23. |muwox
04.| B | [14.| E | |24.| E
05.| C | [15.]| A | |25.| D
06.| D | |[16.| D
07.| D | |[17.| D
08.| A | [18.| B
09.| E | [19.| B
10.| B | |20.| E
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